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CARACTERIZACAO DE PROTEINAS ENVOLVIDAS NO PROCESSO
INFLAMATORIO DA PSORIASE ATRAVES DA BIOINFORMATICA

TAYNA BANDEIRA DE OLIVEIRA

Introducao: A psoriase é uma doenca cronica autoimune, caracterizada por uma
ativacao descontrolada da resposta inflamatdria, principalmente nos queratinécitos,
células responsaveis pela sintese de queratina. Este distirbio imunoldgico resulta em
placas espessas e escamosas na pele, afetando pacientes fisica e psicologicamente. A
imunopatologia envolve a co-expressao das proteinas IL12RB1 e IL12RB2, que formam
locais de ligacdo de IL-12 e estimulam a diferenciacao das células T efetoras em Thl,
promovendo a proliferacdo dos queratinocitos e manutencdao da doenca. Objetivo:
Analisar e caracterizar a estrutura e as interagoes das proteinas IL12RB1 e IL12RB2
através de ferramentas de bioinformatica, para identificar potenciais inibidores e
moléculas que possam modular suas agoes na psoriase. Materiais e Métodos: Dentre as
ferramentas mais utilizadas estdo os bancos de dados biologicos STRING, NCBI (National
Center for Biotechnology Information) e KEGG (Kyoto Encyclopedia of Genes and
Genomes). Para as analises estruturais, foram utilizados os programas Psipred, SMART
Domain, Deep TMHMM e Signal IP 5.0. A modelagem tridimensional das proteinas foi
feita através dos softwares KVfinder, Colab Fold, Pymol e GraSP. Resultados:
Observou-se que as proteinas IL12RB1 e IL12RB2 interagem para formar o receptor de
IL-12, que ativa células T do tipo Th1, importantes na patogénese da psoriase. As analises
estruturais identificaram o dominio funcional "FN3" em ambas as proteinas, relacionado
a adesao celular e modulagao de eventos trombdticos e metastaticos. As proteinas sao
predominantemente extracelulares, com pequenas regioes de ancoragem a membrana.
Os aminodcidos se organizam em regioes de maior enovelamento (hélices-a e fitas-B) e de
menor enovelamento (coils) a fim de formar as proteinas estruturalmente. IL12RB1
revelou dois sitios de ligacao, enquanto IL12RB2 possui quatro, tendo portanto maior
possibilidade de interacao com o ligante. Conclusao: O estudo caracterizou as proteinas
IL12RB1 e IL12RB2 na patogénese da psoriase, revelando dominios e regides de ligacgao
cruciais. A modelagem molecular forneceu insights sobre possiveis alvos terapéuticos,
indicando caminhos para a busca de inibidores especificos que possam atenuar a
resposta inflamatoria exacerbada da doenga.
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