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IDENTIFICACAO DA SINDROME CRI-DU-CHAT PELA TECNICA MOLECULAR DE
HIBRIDIZACAO GENOMICA COMPARATIVA POR MICROARRANJOS (CGH-ARRAY)

BEATRIZ RODRIGUES PEIXOTO; RAYANNA MARTINS CHAGAS

Introducéo: A biologia molecular compreende diversos campos, dentre eles hd um no qual é
responsavel pelo estudo e compreensdo das sindromes relacionadas a alteracbes cromossdmicas. No
meio destas, evidencia-se a sindrome Cri-Du-Chat (SCDC), conhecida popularmente como a sindrome
do miado do gato, causada pela delecdo do brago curto do cromossomo 5, afetando o desenvolvimento
dalaringe. E considerada rara pois afeta apenas 1:50.000 ou 1:15.000 nascimentos em todo o mundo.
Seu diagnostico é dificil pois necessita de técnicas moleculares de alta precisdo, diante disto destaca-se
atécnica CGH-array, no qual consegue realizé-lo antes do nascimento por meio do isolamento do
DNA fetal no sangue materno. Objetivo: Demonstrar a eficécia da técnica molecular CGH-array no
diagndstico da SCDC, salientando suas caracteristicas e expressdes moleculares e fisicas desde o
desenvolvimento fetal até a vida adulta. M etodologia: Para sua elaboragdo foram utilizados artigos
disponiveis em bases de dados como Google Scholar, SCiELO e PubMed, sendo selecionados de
acordo com o assunto de interesse e nos idiomas espanhoal, inglés e portugués, além de livros fisicos e
online. Resultados. O CGH-array é composto pela plataforma interligada a um software atualizado
com todas as alteracOes estruturais descobertas até o presente momento, sua maior vantagem é
conseguir diagnosticar com rapidez e eficiéncia, além da possibilidade da identificacdo de alteracbes
gue podem esta presentes em outros Cromossomos, mesmo que seja minima. H& também
desvantagens, caso estas alteragfes ndo sejam estruturais a plataforma ndo consegue realizar a
identificagdo. Conclusdo: A sindrome afeta os individuos em diversos ambitos, seja ele em sua
caracteristica fisica ou até mesmo imunologicamente, estando mais suscetiveis a infecgdes, visto isso,
€ indispensavel que os responsaveis busquem um auxilio adequado com equipe multidisciplinar e
fornecer um ambiente familiar acolhedor e estavel. Sindromes causadas por ateracdes genéticas, até
os dias atuais, ndo possuem formas de reversao, mas, individuos afetados conseguem ter uma vida em
sociedade como qual quer outro.
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