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ANALISE FILOGENETICA DA FAMILIA MULTIGENICA DA SSADENOSIL METIONINA
DESCARBOXILASE EM ANGIOSPERMAS
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Introducdo: S-adenosil metionina descarboxilase (SAMDC) é uma enzima-chave na biossintese de
poliaminas, aminas cationicas envolvidas em vérios processos celulares. Nas plantas, as poliaminas
desempenham funcgbes essenciais durante o crescimento e desenvolvimento, atuando inclusive na
protecdo das células em respostas a diferentes tipos de estresses. Esses compostos séo sintetizados a
partir dos grupos aminopropril liberados da descarboxilagdo de S-adenosil metionina, reagéo
catalisada pela SAMDC. Apesar daimportancia das poliaminas, poucos estudos tém discorrido sobre a
filogenia da SAMDC em plantas. Objetivo: Portanto, o objetivo desse trabalho foi identificar,
caracterizar e analisar a distribuicéo filogenética da familia multigénica SAMDC em angiospermas.
Metodologia: Para isso, os genes SAMDC foram identificados em espécies monocotiledéneas e
dicotileddneas através de buscas em bancos de dados disponiveis no NCBI, utilizando a ferramenta
BLAST. Em seguida, a andlise filogenética foi conduzida usando o programa MEGA 11.0.
Resultado: O resultado revelou que SAMDC é codificada por uma peguena familia multigénica
variando entre 3 (Ananas comosus e Fragaria vesca) e 8 (Musa acuminata) genes identificados por
espécie. Além disso, os genes SAMDC continham entre 1 e 4 éxons com destaque para Ananas
Comosus que mostrou um Unico éxon para cada um dos membros génicos. Entretanto, as janelas de
leitura aberta (ORFs) dos genes SAMDC ndo apresentaram introns com excegdo de Mangifera indica
e Oryza sativa nas quais foram verificados genes SAMDC com 1 intron. Inclusive, a presenca de
introns na regido ndo traduzida (UTR) 5’ parece ser uma caracteristica dessa familia multigénica. A
analise filogenética agrupou as proteinas em trés subfamilias identificadas como SAMDC3, SAMDC5
e SAMDC4 com base em Arabidopsis thaliana, onde prevaleceram as espécies dicotiledbneas,
monacotiledéneas e de ambas as classes, respectivamente. Contudo, dentro de cada subfamilia
formaram-se dois grupos: um com monocotiledéneas e outro com dicotiledéneas. Além disso, algumas
subfamilias apresentaram duas ou mais sequéncias muito idénticas dentro da mesma espécie indicando
duplicacdes génicas recentes. Conclusao: A diversidade estrutural, bem como na composicao das
familias multigénicas entre espécies potencializa o interesse de se estudar a fun¢éo génica afim de se
identificar membros génicos especificos para aplicacdo biotecnol ogica.
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