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Introducdo: A hemoglobina E foi descoberta em 1954 por Itano, Bergren e Sturgeon. Neste tipo de
hemoglobina ocorre uma Unica mutagéo, onde a sequéncia GAG é substituida por AAG nas cadeias
beta da molécula, sendo o residuo de acido glutdmico da 262 posicdo substituido pela lisina. Em
relacdo a prevaléncia, depois das hemoglobinas A e S, hemoglobina E é a terceira mais frequente no
mundo, ocorrendo principal mente na populagéo do sudeste asiético. Em pacientes homozigotos, ocorre
anemia microcitica leve com células-alvo evidentes e em heterozigotos é assintomatica, com
microcitose sem anemia e células-alvo em esfregaco de sangue periférico. Objetivo: A atual pesquisa
teve como objetivo principal desenvolver um script para o programa computacional RasMol no intuito
de estudar a estrutura bioguimica da hemoglobina E humana, principalmente no que se refere a
visualizagdo da regido de mutacdo da proteina. Metodologia: A partir do levantamento de arquivos
PDB sobre a hemoglobina E humana, obtidos no site Protein Data Bank, foram desenvolvidos scripts
para o software RasMol no intuito de observar a estrutura quaternaria da proteina, bem como localizar
aregido onde ocorre a mutagdo na molécula. Resultados: A partir do desenvolvimento de um script a
partir do arquivo INQP.pdb para o programa computacional RasMol, foi gerada uma imagem que
mostra a estrutura de uma molécula de hemoglobina E humana, sendo possivel observar que a
hemoglobina E é formada por duas cadeias alfa e duas cadeias beta. Cada uma das cadeias possui um
grupamento heme. Na figura pode ser visualizada a mutacéo pontual que ocorre nas cadeias beta, onde
um residuo de &cido glutamico na posicao 26 é substituido pelalisina. Conclusio: A partir da andlise
estrutural da hemoglobina E humana, foi possivel desenvolver um script para o programa
computacional RasMol que mostra a mutacéo puntiforme que ocorre nesta proteina.
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