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Introducdo: Com relacdo ao virus da Covid-19 mesmo com o desenvolvimento das vacinais e
consideravel aceitacdo das mesmas pela populacéo, é necessaria a exploragéo de novas tecnologias
para o combate do virus SARS-CoV-2. Alguns estudos mostram o potencial de agentes biogquimicos
com origens distintas para a inibicdo do receptor especifico desse patdgeno. A proteina Spike da
Covid-19 interage com a ACE2 (enzima conversora responsavel por resultar a adeséo do virus no
hospedeiro) iniciando o processo de infecgdo. Nesta sequéncia foram desenvolvidos trabalhos que
ressaltam a importancia dos peptideos antivirais (AVP’'s) de origem natural. Para estes estudos, o
emprego da bioinformética contribui para possiveis desenvolvimentos de medicamentos. Objetivo:
Neste contexto o objetivo do estudo foi pesquisar os peptideos com potencia antiviral presentes na
peconha de algumas espécies de escorpides através de analises computacionais. M etodologia: Foi
realizada uma reviséo de literatura acessando 0s seguintes bancos de dados. Scientific Eletronic
Library Online (SciELO); National Library of Medicine National Institute of Health (PubMed) e
Literatura Latino-Americana e do Caribe em Ciéncias da Salde (Lilacs) com os descritores:
“Scorpion” “Venom” “Covid-19”. Resultados: Foram encontradas seis publicacfes e destas
selecionadas uma, aplicando o critério de inclusdo: o uso de AVP's do veneno do escorpido no
combate a Covid-19 associados a estudos de bioinformética. Os critérios de exclusdo foram: pesquisas
gue ndo estivessem relacionadas ao tema especifico proposto assim como artigos duplicados. Como
resultados observou-se nas model agens e simulagdes que o peptideo Meucina-18 altera a conformagdo
nativa do dominio de ligagdo do receptor (RBD) da proteina Spike e leva ainteracdo incorretado RDB
com o receptor ACE2 e a sua mutagdo A9T que impede a interacdo do dominio RDB com o receptor
ACE2. Conclusdo: O potencial das AV P s da pegonha de escorpido no combate de viroses associados
as tecnologias de modelagens e simulagdes biolégicas, pela bioinformética, sGo muito promissores
para o desenvolvimento de novos medicamentos extraidos de toxinas biol 6gicas.
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