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Introducgao: Chaenophryne longiceps é uma espécie de tamboril pertencente a familia
Oneirodidae, encontrada em &guas batipelagicas dos oceanos Indico, Pacifico e Atlantico,
em regides temperadas e tropicais. Sao conhecidos por sua aparéncia excéntrica de
corpo arredondado, coloragao escura, dentes pontiagudos e afiados, alcancando até 24,5
cm de comprimento. Estudos genéticos e gendmicos, em especial do sequenciamento do
genoma, tem nos ultimos anos ganhado destaque por permitir uma compreensdo mais
profunda acerca dos organismos. Esse é o caso dos genomas mitocondriais
(mitogenomas), que é um recurso importante na reconstrugao das relacoes filogenéticas
entre grupos aparentados. Objetivo: Portanto, o objetivo deste trabalho foi a montagem,
anotacao e descricdao do genoma mitocondrial de C. longiceps. Materiais e Métodos:
Para tal finalidade, foi pesquisado no repositorio publico Sequence Read Archive (SRA)
do National Center for Biotechnology Information (NCBI), por bibliotecas de DNA-Seq de
C. longiceps. A biblioteca encontrada foi importada para a plataforma Galaxy Europe e
utilizada na ferramenta Get Organelle v.1.7.7.0 para reconstrucao do genoma
mitocondrial completo da espécie. Posteriormente, foi realizada a anotacdao do genoma na
plataforma MitoFish utilizando o programa MitoAnnotator. Resultados: Como resultado,
reconstruimos o mitogenoma com comprimento total de 16,568 pares de bases (pb) e
contetido GC de 46%. Observamos a existéncia de 13 genes codificadores de proteinas
(PCGs), dois RNAs ribossomais (rRNAs), 23 RNAs transportadores (tRNAs) e uma regiao
nao codificadora (D-loop) com 790 pb. A organizagdo do mitogenoma e a composicao esta
de acordo com o padrao encontrado em mitogenoma de peixes, porém, foi encontrado
uma duplicagao no RNA transportador do aminoacido Valina (tRNA-Val). Essa alteragao
também foi notada em outra espécie do género Chaenophryne, mas nao em outros
géneros da familia, o que pode indicar uma caracteristica compartilhada entre espécies
desse género, porém sao necessarias mais evidéncias para corroborar essa hipotese.
Conclusao: Em conclusao, esse trabalho conseguiu descrever o primeiro genoma
mitocondrial completo de C. longiceps e contribuir para melhor compreensao da
organizacao e estrutura deste tipo de genoma na espécie e no grupo a qual pertence.
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